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La création de nouvelles variétés de vigne résistantes aux maladies est la principale voie 
pour relever l'enjeu majeur que constitue, en viticulture, la réduction de l'usage massif des 
produits phytosanitaires. La construction de ces variétés vise à optimiser l'efficacité de la 
protection apportée par les facteurs de résistance et leur potentiel de durabilité tout en 
assurant une composition de la baie compatible avec la production de vins de qualité. 
Dans ce contexte, l'objectif principal de l'équipe Génétique et Amélioration de la Vigne de 
l'UMR SVQV de Colmar est d'analyser les bases génétiques, moléculaires et biochimiques 
de la résistance aux maladies du feuillage chez la vigne et ses espèces apparentées (1,5). 
Une partie du programme est dédié à l'étude de la nature des facteurs des pathogènes 
impliqués dans l'interaction avec les gènes de résistance afin d'estimer la durabilité de ces 
derniers (3). L'analyse génétique et moléculaire des caractères déterminant la composition 
de la baie de raisin dans un contexte de changement climatique est entreprise en parallèle 
(2,4). Les résultats des programmes de recherche sont appliqués dans un programme 
d'innovation variétale dont l'objectif principal est de proposer des variétés présentant une 
résistance totale, non seulement efficaces mais aussi durables, aux deux maladies 
majeures, mildiou et oïdium et affichant une composition de la baie compatible avec la 
production de vins de haute qualité dans un contexte de changement climatique. 
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